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Waarom ook alweer genetisch onderzoek?

* konijnenpopulaties storten door virusuitbraken regelmatig in

* lage aantallen en dichtheden waar ze moeizaam van herstellen

Theorie (ondersteund door onderzoek):

* kleine, geisoleerde populaties verliezen genetische

diversiteit

in kleine populaties kan inteelt optreden
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* geforceerde paringen tussen verwante dieren

inteelt leidt tot ziekten, vitaliteitsverlies herstel

bemoeilijkt herstel

populatiegrootte

weinig diversiteit verkleint aanpassingsvermogen

extinctie
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Bottleneck/flessenhals

mogelijke oorzaak van vitblijven herstel

Tijd



Genetisch onderzoek

10 DNA merkers (microsatellieten) vit
Frans en Brits onderzoek

in NL variabeler: meer varianten
(allelen) per merker

steekproeven soms (erg) aan de kleine
kant

e Zwanenwater en Kennemer Golfbaan te
klein

op sommige locaties deelpopulaties

Ameland, Texel en Westduinen
Goeree: eilandpopulaties

Ameland
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Texel-Z
Noordduinen (1 & 2)
Zwanenwater

NHD (1-3)
Kraansvlak (1 & 2)
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AWD

Golfbaan Noordwijk
Klippad Meijendel
Meijendel

Solleveld

De Banken
Maasvlakte (1 & 2)
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Genetische verschillen tussen populaties

e zwak ‘isolatie-door-afstand’
pafroon

* geografische afstand
verklaart slechts 12% van
de genetische afstand

* wijst op versnippering
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Genetische afstanden: maat voor vitwisseling
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Genetische variatie
Effectief aantal genvarianten (allelen): maat voor diversiteit

W effectief aantal allelen/gen M aantal allelen/gen

1 4 4 3 1 3 «— zeldzame allelen

eilanden:
A=3,0
A.=2,2

vasteland:
A=3,5
A=2,5

gemiddeld aantal allelen




Genetische variatie

heterozygotie: een maat voor diversiteit

heterozygotie
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Gemiddeld gewicht (g)

doordat er vrijwel geen inteelt is, geen enkele correlatie

ook geen verband met virus-antistoffen
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Relaties genetische diversiteit en grootte/gewicht

120,0

E 100,0
E

o 800
o
c

- 60,0

'5 ’
o
>

& 400
==
<

20,0

0,0

-0,200

meer vitgeteeld

R?2 = 0,0209

» meer ingeteeld

Inteeltcoéfficient (Fp)

0,200 0,300



Relaties genetische diversiteit en populatiestatus

als “goed” gekwalificeerde populaties gemiddeld iets meer allelen, verder is
er geen verschil

B Aantal allelen (genvarianten)/gen
4,00 W Effectief aantal allelen/gen
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Wat betekent dit voor vitzetten en bijplaatsen?
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Dank voor jullie aandacht!
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